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Obiettivi 

Il modulo di Proteomica, nell’ambito del corso di di Proteomica e Metabolomica con 

Laboratorio, si propone di guidare lo studente in un percorso che parte dalle nozioni 

base della chimica delle proteine per arrivare alle loro più ampie e recenti 

applicazioni nello studio globale delle proteine espresse in specifiche condizioni o 

delle interazioni proteina-proteina al fine di definire il ruolo funzionale di una 

proteina nel contesto biologico di appartenenza. Durante il corso gli studenti 

acquisiranno nozioni sulle principali tecniche analitiche e preparative impiegate in 

studi di proteomica e competenze pratico-teoriche nell’identificazione di proteine e 

nell’interpretazione di spettri di massa MALDI ed ESI in applicazioni biomolecolari.  

PROGRAMMA DETTAGLIATO 

Introduzione alla proteomica  

Tecniche Elettroforetiche e mappe bidimensionali 

Introduzione alla spettrometria di massa; le sorgenti: MALDI ed Electrospray; gli 

analizzatori: ToF, quadrupolo, trappola ionica, gli ibridi  

Tecniche cromatografiche, ifenate e MudPIT  

Identificazione delle proteine mediante approcci PMF e Ion/Ion Search  

Applicazioni: La proteomica funzionale nello studio delle interazioni proteina-

proteina e proteina-ligando 

La proteomica differenziale: Principali approcci di proteomica quantitativa (DIGE, 

ICAT, SILAC, iTRAQ, 
18

O) 

Concetti di mass mapping, assegnazione delle modifiche post-traduzionali. 

Introduzione alla fosfoproteomica. 

Testo di riferimento: 

“Introduction to Proteomics”, Daniel C. Liebler, Humana press 


